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ABSTRAK 

Kumis kucing merupakan anggota dari famili Labiaceae. Obat antiinflamasi 

terbagi menjadi beberapa golongan yaitu obat antiinflamasi golongan steroid dan 

non steroid. Inflamasi merupakan suatu respon pertahanan tubuh yang bertujuan 

untuk menghilangkan penyebab awal luka pada sel serta membuang sel dan 

jaringan nekrotik yang diakibatkan oleh serangan zat asing. Tujuan dari penelitian 

ini adalah untuk memprediksi senyawa turunan flavonoid yang memiliki aktivitas 

antiinflamasi dari tanaman kumis kucing dengan reseptor Prostaglandin G/H 

synthase 2 ID 3LN1, Prostaglandin G/H synthase 2 ID 5IKQ dan Prostaglandin 

H2 synthase 1 ID 1EQH menggunakan metode Molecular Docking dengan 

aplikasi AutoDock Tools®. Analisis druglikeness berdasarkan aturan Lipinski’s 

Rule of Five menunjukan bahwa senyawa uji yang digunakan memenuhi kriteria 

dari druglikeness. Hasil analisis farmakokinetika pada situs PreADMET yang 

dilakukan pada semua senyawa uji menunjukkan semua senyawa memiliki 

absorbsi dan distribusi yang baik. Uji toksisitas yang dilakukan dengan 

menggunakan aplikasi Toxtree menunjukkan bahwa senyawa turunan flavonoid 

tanaman kumis kucing tidak bersifat mutagen dan tidak bersifat karsinogenik serta 

senyawa tersebut juga tidak beresiko menjadi toksik karena paparan obat yang 

digunakan secara terus menerus. Dari hasil penelitian didapat bahwa senyawa uji 

yang memiliki afinitas terbaik adalah Ladanein dan Sinensetin. 
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ABSTRACT 

Kumis kucing is a member of the Labiaceae family. Anti-inflammatory drugs are 

divided into several groups, namely steroids and non-steroidal anti-inflammatory 

drugs. Inflammation is a body defense response that aims to eliminate the initial 

causes of cell injury and remove necrotic cells and tissues caused by foreign 

substances.  This study aims to predict flavonoid derivated compounds of kumis 

kucing plant which have anti-inflammatory activity with the receptor 

Prostaglandin G/H synthase 2 ID 3LN1, Prostaglandin G/H synthase 2 ID 5IKQ 

dan Prostaglandin H2 synthase 1 ID 1EQH by Molecular Docking using 

AutoDock Tools®. Druglikeness analysis based on Lipinski's Rule of Five showed 

that the test compounds met the criteria of druglikeness. The results of 

pharmacokinetic analysis on the PreADMET site showed that all compounds 

exhibiting good absorption and distribution properties. Toxicity tests conducted 

using the Toxtree application showed that the flavonoid derivatives of kumis 

kucing  plant were not mutagens and were not carcinogenic, moreover the 

compound was also not at risk of toxicity if used continuously. The results also 

showed that the test compounds with the best affinity were Ladanein and 

Sinensetin.  
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