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ABSTRAK

Penyakit malaria disebabkan oleh gigitan nyamuk Anopheles yang mengakibatkan
tumbuhnya parasit didalam tubuh. Di Indonesia malaria merupakan penyakit
berbahaya yang terjadi pada bayi, balita dan ibu hamil. Upaya yang dapat dilakukan
adalah mencari obat malaria yang aman dan selektif untuk pengobatan dan
pencegahan penyakit malaria, terutama yang berasal dari tanaman obat. Temu
mangga (Curcuma amada Roxb.) merupakan salah satu tanaman yang memiliki
aktivitas untuk menghambat pertumbuhan malaria. Penambatan molekul dilakukan
pada 69 senyawa aktif temu mangga pada reseptor ID PDB 1J3I dan 4DP3.
Diperoleh bahwa senyawa +(ar-turmerone) dan alpha curcumene terikat dengan
asam amino esensial sebagai antimalaria pada 2 reseptor. Hasil prediksi
Druglikenes dan Pre-ADMET dari +(ar-turmerone) dan alpha curcumene
menunjukan hasil yang sesuai dengan persyaratan kandidat obat. +(ar-turmerone)
dan alpha curcumene dapat dikembangkan sebagai kandidat terapi untuk
pengobatan malaria.

Kata Kunci : malaria, penambatan molecular, temu mangga (Curcuma amada
Roxb.), 1J31, 4DP3



SEARCH FOR ACTIVE COMPOUNDS FROM MANGO GINGER
(Curcuma amada Roxb) AS ANTIMALARIALS AGAINST
PLASMODIUM FALCIPARUM IN SILICO

Asep Wildan
24041119168

ABSTRAK

Malaria is caused by the bite of Anopheles mosquitoes, leading to the growth of
parasites inside the body. In Indonesia, malaria is a dangerous disease that affects
infants, toddlers, and pregnant women. Efforts that can be made include searching
for a safe and selective malaria drug for the treatment and prevention of the
disease, especially those derived from medicinal plants. Mango ginger (Curcuma
amada Roxb.) is one of the plants that has activity to inhibit the growth of malaria.
Molecular docking was performed on 69 active compounds of mango ginger on the
PDB ID receptors 1J31 and 4DP3. It was found that the compounds +(ar-
turmerone) and alpha curcumene bound to essential amino acids as antimalarials
on 2 receptors. Druglikeness and Pre-ADMET prediction results for +(ar-
turmerone) and alpha curcumene show results that meet the requirements of drug
candidates. +(ar-turmerone) and alpha curcumene can be developed as therapy
candidates for malaria treatment.

Keyword: malaria, molecular docking, mango ginger (Curcuma amada Roxb.),
1J3I, 4DP3
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